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ANALIZA SIMILARIŢĂŢII GENETICE 

 

Obiectiv: 
 Căutarea secvenţelor de aminoacizi de interes. 
 Realizarea tabelului de frecvenţă pentru variabile calitative (frecvenţa absolută & frecvenţa relativă) 
 Calcularea indicatorilor de similaritate genetică. 
 Interpretarea rezultatelor indicatorilor de similaritate. 

 
Cerinţe: 

1. Determinaţi frecvenţa absolută şi relativă a aminoacizilor corespunzători lanţului alfa al hemoglobinei la om şi 

cal. 

2. Realizaţi analiza similarităţii lanţului alfa al hemoglobinei la om şi cal. Calculaţi şi interpretaţi următorii 

indicatori: A. Indicele Simpson, B. Indicele de diversitate Simpson, C. Reciproca Indicelui Simpson, D. Indicele 

de diversitate al lui Shanon. 
 
 
1. Determinaţi frecvenţa absolută şi relativă a aminoacizilor corespunzători lanţului alfa al hemoglobinei la 

om şi cal 

 Realizaţi o căutare în National Center for Biotechnology Information protein database 

(http://www.ncbi.nlm.nih.gov/) pentru a identifica secvenţe de aminoacizi pentru lanţurile alfa ale 

hemoglobinei la om (CAA23752) şi cal (P01958). 

 Copiaţi secvenţele de aminoacizi din fişierul FASTA. Realizaţi un fişier *html cu structura tabelară a 

secvenţelor de aminoacizi (alpha1-hu.html, respectiv alpha1-ho.html). 

 Realizaţi un fişier Excel cu denumirea Hemo-alpha-1.xls. Copiaţi coloanele cu secvenţele de aminoacizi într-o 

foaie de calcul denumită Date. 

 Obţineţi tabelul de frecvenţă absolută prin utilizarea opţiunii PivotTable and PivotChart Report ... (meniul 

Data). 

 

Instrucţiuni: 

 Realizarea fişierului *.html: 

o Copiaţi secvenţa de aminoacizi într-un nou fişier Notepad. 

o Salvaţi fişierul ca fişier *.html: 

 

o Realizaţi structura tabelară a secvenţei de aminoacizi după cum urmează: 

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
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... 

 

o Deschideţi documentul *.html cu Internet Explorer: fişierul trebuie să fie de forma: 

 

 Realizarea tabelului de frecvenţă în Miscrosoft Excel: 

o Copiaţi coloana cu aminoacizi pentru prima specie în coloana A a unei foi de calcul denumită Date. 

Inseraţi un nou rând şi denumiţi coloana în funcţie de specie: 

 

o Pentru realizarea tabelului de frecvenţă urmaţi paşii: 
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- selectaţi coloana cu date: 

 

- definiţi celula din foaia de calcul Date unde doriţi să afişaţi tabelul de frecvenţă: 

 

- veţi obţine următoarea structură: 

 

- urmând instrucţiunile din imagine tabelul de frecvenţă va avea următoarea structură: 
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o Pentru a obţine frecvenţa relativă: 

 

o Tabelul de frecvenţă trebuie să arate ca şi cel din figura următoare: 

 

o Procedaţi similar pentru a obţine tabelul de frecvenţă şi pentru cea de-a doua specie. 
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2. Realizaţi analiza similarităţii lanţului alfa al hemoglobinei la om şi cal. 

 Creaţi în acelaşi fişier Excel utilizat pentru prima cerinţă o nouă foaie de calcul denumită Similaritate. Copiaţi 

în această foaie de calcul, într-o singură structură tabelară frecvenţele absolute. 

 Calculaţi pentru fiecare specie, utilizând formulele de calcul din curs, indicatorii ceruţi la punctele A-D. 

 Interpretaţi rezultatele obţinute. 

 Salvaţi fişierul. 

 

 

Trimiteţi fişierul creat ca fişier ataşat la adresa de e-mail: sbolboaca@gmail.com.  

La subiect: Prenume, NUME, Master BiodivBioconserv – Laborator 5. 

 

mailto:sbolboaca@gmail.com

